UNIVERSITA
DEGLI STUDI
Dipartimento di Agronomia Animali DI PADOVA

Alimenti Risorse naturali e Ambiente

Il giorno 14 Giugno 2017 presso I'Aula 15 del Pentagono (Agripolis,
Legnaro, PD) alle ore 14.30, il dott. Walter Sanseverino (Sequentia

Biotech) terra un seminario dal titolo:
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Next Generation Bioinformatics: Unleashing
genomics potentials

Per ulteriori informazioni e aggiornamenti visitare il sito www.dafnae.unipd.it o contattare la
Prof.ssa Serena Varotto (serena.varotto@unipd.it)




